
                     10        20        30        40        50        60        70        80        90       100       110       120       130       140       150       160       170       180       190       
200                             
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31204665.i  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
24648284.f  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
32563802.w  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
6678796.m   ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
MAP3K5.h    ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
MAP3K7.h    ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
33186928.m  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
34871782.m  MEQKSVQAGVRKVIRKAEGLFSTLTSLQSYRTLEDLVSAMPQNSTQCPIYFKSTQRIVTEARVVPEDQPLRLEAVEVHHGTRYARCVQASKTQEIILHLPLSQKGPFWRCKPSAPQTLLQILQDPAMKGLRLTCPSLPWASVILKPQYQLQAIMHKDFSFHSRKTFTTYDADRPLFKMGQQHSNCPWCQVDPSVTCEPRI 
MAP3K6.h    ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
1f3m_Paka   ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
38073358.m  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MRIGPEMKLQKSNHTEKHSRNKNLLLLKACEEFLDINFPNSHGLTPLMLAVRDVD 
34879709.m  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MQKTEQKQNLLLLKACEEFLDINFPNSHGLTPLMLAVRDVD 
MAP3K8.h    ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
 
                    210       220       230       240       250       260       270       280       290       300       310       320       330       340       350       360       370       380       390       
400                    
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31204665.i  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~LSHRKAALEEVQQACAAVG~~~~~ANLQLLPFDVLDYHN~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
24648284.f  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~METAMDVVCVMDTAVGDH~~~~~~LEDRQCALEEIKQAVQSAG~~~~~ANFQRVQFERLDFG~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
32563802.w  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MSQNNKRQVQHN~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~HEMSNDVCPLPLPPRGAPPPTAYHASRMAATSSSTNGSFEKSAIPGNARKLHVVIVIDQKVQKN~~~~~~LRVREMALKDVQKVADTLN~~~~~VNLTRIDFDKLDFG~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
6678796.m   ~~MGTEAGEGITFSVPP~FASVGFAPSRRGGSCRRGGGAATAAEGEPS~~~~~~~~~~~~~~LQPLLVPPPPPPPGSFWNVESAAAPGTSCPTTAPGSSATRGRGNSGSGGGRRTTVAYVIN~EASQG~~~~QLVVAESEALQSWREACEAVG~~~~~ATLETLHFGKLDFG~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
MAP3K5.h    ~~MSTEADEGITFSVPP~FAPSGFCTIPEGGICRRGG~AAAVGEGEE~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~HQLPPPPPGSFWNVESAAAPGIGCPAATSSSSATRGRGSSVGGGSRRTTVAYVIN~EASQG~~~~QLVVAESEALQSLREACETVG~~~~~ATLETLHFGKLDFG~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
MAP3K7.h    ~~MKWVGDTGVGGNIPPSFTTPGLSSRPGAMVADRSRWPLAQGKGAQAGTWRAAVECSGRGLGAASESPQCPPPPG~~~~VEGAAGP~AEPDGAAEGAAGGSGEGESGGGPRRALRAVYVRS~ESSQGG~~~AAGGPEAGARQCLLRACEAEG~~~~~AHLTSVPFGELDFG~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
33186928.m  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MAGPCPRAGVLERAGSCWQDPLAEALSRGRSSPAVTGRGCARSRPLSVVYVLTREPGPGVEPGSGTEAEPLPLRCLREACAQLQGTRPPPQLRSLPFATLALG~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
34871782.m  TGYPRFPEPSPGLQISKDRERLSKDFSLDLRFPEQDVQPISGSRLDPHLQPRALSRVSRARRPALERPRMAGPCPGAGVLERAGSCWQDPLAEALSRGRSSPAVAGRGCARSRPLSVVYVLTREPGPGVEPGSGTEAEPLPLRCLREACAQLQSTRPPPQLRSLPFATLALG~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
MAP3K6.h    ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MAGPCPRSG~AERAGSCWQDPLAVALSRGRQLAAPPGRGCARSRPLSVVYVLTREPQPGLEPREGTEAEPLPLRCLREACAQVPRPRPPPQLRSLPFGTLELG~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
1f3m_Paka   ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
38073358.m  LFESLDLLTAYRPDEVLAELLRHHA~~~~~~~~~~~~~~DPKLCDFSGKSAIHYVSQIESWRKQQLLDILMDSMPRPERHAESLLDICHEAGSTPMEMTVSQTENLTLQSISSS~~EDFDLEDDFSPFILAREGAAPRGENWPRRTEGVEIIVT~FPPDPLQEASQEDLKES~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
34879709.m  LFESLDVSTVYRPAEVLAELLRHHAFYLLIFDASSVLPRDPKLCDFSGKSAMHYVSQINSWRKQQLLVILTDSMPKPERHAESLLDICHEAGSTPMDMTVSKTENITLQSISSSSSEDFALDDDFSPSILAGEGTAPRGEGWPRRTEGVEILVTMFPPDSPQEASQEDLTESRTAGLEDTGMHRQVSAKYLDECTEELVL 
MAP3K8.h    ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
 
                    410       420       430       440       450       460       470       480       490       500       510       520       530       540       550       560       570       580       590       
600                    
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31204665.i  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ENNNKLEYFYNADVVVVDLSVQTQQSTLCYLLGVRESFK~~~~~~~~~~MKEN~IVIYNDTQT~~~~~~EATLR~~MKISCGNYQFLSYRLHENGGAIVTSP~LKL~EETAGTAAAASQLAQQPTTLAVALRRLFQDVEIQSKTHLREKFLADLRSLRDQHAGNVEELQRMLR 
24648284.f  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ETNVLETFYNADVAIIDLSILTQQRPLSYHYGVRESFG~~~~~~~~~~MKEN~ILTYNDIDS~~~~~~KQTLS~~LKLSCANYLFLSYKRN~~~AETNSCH~LTS~QPNSGNNSKEPNAEGRVPTLQWRLKRKLQDVEIQSKAHMREKFLSDMRTARDTYATNGAKLQSILH 
32563802.w  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ETETLDLFYNADVALVDVTVTHQQPSLCYHIGVRESMG~~~~~~~~~~QSYNMILTYWSPDP~~~~~~EYHIMDALKKTHAHLPMIVYIHHQDSNQLQSYD~KNNNDDDSKPPFARTNVPAKTITFQHRMKQVLKSVQVEASAHSREKFMSDLRKAREITDG~~DQKNDYLD 
6678796.m   ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ETAVLDRFYNADIAVVEMSDTFRQPSLFYHLGVRESFS~~~~~~~~~~MANN~IILYCDTNSDSLQSLKEIICQKNTVCTGNYTFIPYMVTPHNKVYCCDSSFMKGLTELMQPNFELLLGPICLPLVDRFVQLLKVAQRSSSQYFRESILSDIRKARNLYTG~~KELAAELA 
MAP3K5.h    ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ETTVLDRFYNADIAVVEMSDAFRQPSLFYHLGVRESFS~~~~~~~~~~MANN~IILYCDTNSDSLQSLKEIICQKNTMCTGNYTFVPYMITPHNKVYCCDSSFMKGLTELMQPNFELLLGPICLPLVDRFIQLLKVAQASSSQYFRESILNDIRKARNLYTG~~KELAAELA 
MAP3K7.h    ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ETAVLDAFYDADVAVVDMSDVSRQPSLFYHLGVRESFD~~~~~~~~~~MANN~VILYHDTDADTALSLKDMVTQKNTASSGNYYFIPYIVTPCTDYFCCESDAQRRASEYMQPNWDNILGPLCMPLVDRFISLLKDIHVTSCVYYKETLLNDIRKAREKYQG~~EELAKELA 
33186928.m  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~DTAALDSFYNADVVVLEVSSSLAQPSLFYHLGVRESFS~~~~~~~~~~MTNN~VLLCSQAELPDLQALREDVFQKNSDCVGSYTLIPYVVTATGRVLCGDAGLLRGIADGLVQ~AGAGTEALLTPLVGRLVRLLEATPTDSCGYFRETIRQDIRQARERFSG~~QQLRQELA 
34871782.m  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~DTAALDSFYNADVVVLEVSNSLAQPSLFYHLGVRESFS~~~~~~~~~~MTNN~VLLCSQAELPDLQALREDVFQKNSDCVGSYTLIPYVVTATGRVLCGDAGLLRGIADGLVQ~AGVGTEALLTPLVGRLVRLLEATPTDSCGYFRETIRQDIRKARERFSG~~QQLRQELA 
MAP3K6.h    ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~DTAALDAFYNADVVVLEVSSSLVQPSLFYHLGVRESFS~~~~~~~~~~MTNN~VLLCSQADLPDLQALREDVFQKNSDCVGSYTLIPYVVTATGRVLCGDAGLLRGLADGLVQ~AGVGTEALLTPLVGRLARLLEATPTDSCGYGRETIRRDIRQARERFSG~~PQLRQELA 
1f3m_Paka   ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
38073358.m  ~~~~~~~~~~~~~~~~~NQVTSEHQEREQVHPVSPPDDAEMVGLTGRMLTTQPSLLKTDGSSEELCGVDVALSPPRPCLDSSLAASAAGEVAPCVLKEQQRQSDEFPTSDISYSSRRTGLPLPPLSCLPMRSCIFNMEKSPKSPRHRERKVPSLSLSVPKLLEPLSRPLSQSAEFSSSKNHQEVTQEGPVEHTLRGSNCT 
34879709.m  VSEIRSTDALVWWWLTSCQVTSERPEWGPGHPVSPAKEVEMVGLTSRMLTTQPSLLKTEGGSQELCGADVALSPPRPCLDPSTAIAAVREEAPHVLKVQPRKSDKFPTSDMRYSSRRTELPLPPPSLLPMRSSVFNMEKSPKFPRHGERKVPSLSLSVPKLLEPLSQPLSQSAEFSSAKNQQEVTWEGPPEHTLRGSDWA 
MAP3K8.h    ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
 
                    610       620       630       640       650       660       670       680       690       700       710       720       730       740       750       760       770       780       790       
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31204665.i  NLRKRLDDPQVLSKDILQTYMLALRDVQDYDAMVQLVDDLQTIPNKQSYINTGHMHYLYAFALNRRNHEGDRERALRTCTKALE~~~~~~~KKENHFPDMLCLYGRIYKDIFVESNHTDRESLKNAIIWYRKSFEVQPNEFAGINLATLLVIDGKDFT~DSELQHIGMKLNNLIGKKGSLAQIKDYWNVATYFEISVLAE 
24648284.f  EMRKRLDDPHVLSGEVVHSFMCSLRDVQDYDAMVRLVNDLKNIPNTRKYVETGNMSFLYAFALNRRNRKGDREKALESSLKALE~~~~~~~KKENHFPDMLCLCGRIYKDIFVESDYTDATSLAHAIKWYRQSFEVQPNEYAGINLATLLVIEGKEFTNTEELQHIGMTLNNLIGKKGSLSSLSEYWDVATFFEISVLAN 
32563802.w  KMRTRLDNPDVLHPDTVSLMMLSYRDNQNYGGMIRLVDDLKRIPDCLKVVDTPVIRYQYAFALNRRNKDGDRDLALNTVLSLVEGTTENEEKNGPLSPDVVCLAGRIYKDKFIASNYEDRESLNSAIEWYRRAFEMSPLEYSGINLTTLLRASGEHFENNLEMQQIAVVLNSLLGRKGALQNLMEYWDVATYFEVSVLAE 
6678796.m   RIRQRVDNIEVLTADIVINLLLSYRDIQDYDSIVKLVETLEKLP~TFDLASHHHVKFHYAFALNTRTLPGDRAKALDIMIPMVQ~~~~~~~SEEQVASDMYCLVGRIYKDMFLDSNFTDTESRDHGASWFKKAFESEPTLQSGINYAVLLLAAGHQFESSFELRKVGVKLSSLLGKKGNLEKLQSYWEVGFFLGASVLAN 
MAP3K5.h    RIRQRVDNIEVLTADIVINLLLSYRDIQDYDSIVKLVETLEKLP~TFDLASHHHVKFHYAFALNRRNLPGDRAKALDIMIPMVQ~~~~~~~SEGQVASDMYCLVGRIYKDMFLDSNFTDTESRDHGASWFKKAFESEPTLQSGINYAVLLLAAGHQFESSFELRKVGVKLSSLLGKKGNLEKLQSYWEVGFFLGASVLAN 
MAP3K7.h    RIKLRMDNTEVLTSDIIINLLLSYRDIQDYDAMVKLVETLEMLP~TCDLADQHNIKFHYAFALNRRNSTGDREKALQIMLQVLQ~~~~~~~SCDHPGPDMFCLCGRIYKDIFLDSDCKDDTSRDSAIEWYRKGFELQSSLYSGINLAVLLIVAGQQFETSLELRKIGVRLNSLLGRKGSLEKMNNYWDVGQFFSVSMLAH 
33186928.m  RLQRRLDSVELLSPDIVMNLLLSYRDVQDYSAIIELVETLQLLP~TCDVAEQHNVCFHYTFALNRRNRPGDREKALAVLLPLVK~~~~~~~YEGPVAPDLYCMCGRIYKDMFFTSGFQNAGHLEQAYHWYRKAFDVEPSLHSGINAAVLLIAAGQHFEDSEELRLIGMKLACLLARKGCVEKMQYYWDVGFYLGAQILAN 
34871782.m  RLQRRLDSVELLSPDIIMNLLLSYRDVQDYSAIIELVETLQALP~TCDVAEQHNVCFHYTFALNRRNRPGDREKALAVLLPLVK~~~~~~~HEGPVAPDLYCMCGRIYKDMFFSSSFQSTGHLEQAYHWYRKAFDVEPSLHSGINAAVLLIAAGKHFDDSEELQLIGMKLGCLLARKGCVEKMQYYWDVGFYLGAQILAN 
MAP3K6.h    RLQRRLDSVELLSPDIIMNLLLSYRDVQDYSAIIELVETLQALP~TCDVAEQHNVCFHYTFALNRRNRPGDRAKALSVLLPLVQ~~~~~~~LEGSVAPDLYCMCGRIYKDMFFSSGFQDAGHREQAYHWYRKAFDVEPSLHSGINAAVLLIAAGQHFEDSKELRLIGMKLGCLLARKGCVEKMQYYWDVGFYLGAQILAN 
1f3m_Paka   ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
38073358.m  LWSRNMCSFRKSGKQ~GVAESWPSQEMEGWDKTKTSGFKEGPSLFSCESVKEDTTPTERERDSGYHVSEMQRGGEDSQYLSSRKKESWTARVVERDSGVEHPILCKLLEVSNSEMTPAEEKEIGNENVPDAKSNSVHKSGAMEPHAASEEVSVPKNGPSVNSDGPAE~ELEGHRDIEQNRKIPMEEETNPEMNGVVPLTH 
34879709.m  IWSRNLCSFRKSRKQRGVAESWRSQETKGGDKTETSGFEEGPFLFSCGSVKEDTAPIERERDSGCHISEIS~GREDSQYLLSGEKESWTDRAVEKDLEVEHPFLSELLEASNTKITLAEEKEIGNEKVPDSESNSVHRAGTVQPHAVLEELSVPKNIPRMNSDGPITGLLEGHGDTEENRKLPIEEETNPEMNGAVPLVH 
MAP3K8.h    ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
 
                    810       820       830       840       850       860       870       880       890       900       910       920       930       940       950       960       970       980       990       
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31204665.i  NYAKAIQAAECMFKLRPPKWYLKSTIGNITLIDRARKRTEEPAGI~~~~~~~~~~~~SIEQQIFQFWMEFFLEAT~~~AREPSSMVRFPILILEPQKIYMPSYVSIHMDAEQKSIDISNVCQQHAKG~~~TCLKLHDFNFLASQIKSVSLYKRDERCAYLYVHHNSDDFQMFFPSVQCRQTFYDLILQMTADQGSGFIDL 
24648284.f  DYAKAIQAAECMFKLKPPNWYLKSTIGNISLIHRFRKKPEERQ~P~~~~~~~~~~~~PIEEQVFQFWMDFFLEATN~~TEEVKNSIRFPILILEPQKIYMPSYVTINMDADEKSIQIVNICLAHAKN~~~ACKKIHDFLFVASKIKSVSLYKRDDRCAYLYVHHNSDDFQIYFPSTERRQKFYDMILEMTADQ~VVFVNL 
32563802.w  NYQKACEAALMMVKLKPPVWYLKSTMENIKLINRCAATISPIE~~~~~~~~~~~~~~~KEKQQFLFWSEFFMEATE~~ADTDISCPRYPVLILELNKEFTPSYLTLNNEEGTVILSHVLENSQQKKIHQSELRGIHRWHFARNNIKAVTESKRDDRQLFLYVHENSDDFNLLFPTKAHCKKAYDDMKSMADVADGNYQGR 
6678796.m   DHLRVIQASEKLFRLKTPAWYLKSIVETILIYKHFVKLTTEQPS~~~~~~~~~~~~~~AKQELVDFWMDFLVEATK~~~~TDVTVVRFPVLILEPTKIYQPSYLSINNEVEEKTISIWHVLPDDKKG~~~~~~~IHEWNFGASSVRGVSISKFEERCCFLYVLHNSDDFQIYFCTELHCKRFFEMVN~TITEEKGRGAE~ 
MAP3K5.h    DHMRVIQASEKLFKLKTPAWYLKSIVETILIYKHFVKLTTEQPV~~~~~~~~~~~~~~AKQELVDFWMDFLVEATK~~~~TDVTVVRFPVLILEPTKIYQPSYLSINNEVEEKTISIWHVLPDDKKG~~~~~~~IHEWNFSASSVRGVSISKFEERCCFLYVLHNSDDFQIYFCTELHCKKFFEMVN~TITEEKGRSTE~ 
MAP3K7.h    DVGKAVQAAERLFKLKPPVWYLRSLVQNLLLIRRFKKTIIEHS~~~~~~~~~~~~~~~PRQERLNFWLDIIFEATN~~~~EVTNGLRFPVLVIEPTKVYQPSYVSINNEAEERTVSLWHVSPTEMKQ~~~~~~~MHEWNFTASSIKGISLSKFDERCCFLYVHDNSDDFQIYFSTEEQCSRFFSLVKEMITNTAGSTVEL 
33186928.m  DPIQVVLAAEQLYKLNAPIWYLVSVMETFLLYQHFR~PTPEPSG~~~~~~~~~~~~~~GPPLRAHFWLHFLLQSCQPFKMAPPQEDQCLVLVLEINKVLLPARLEIQGTDPMSAVTLSLLEPETQED~~~~~~~PSSWTFPVTSICGISTSKLDQRCCFLYALPPAQDVQLCFPSVERCQRFCGLIQVLVMNPDSSAPTE 
34871782.m  DPIQVVLAAEQLYKLNAPIWYLVSVMETFLLYQHFR~PTPEPSG~~~~~~~~~~~~~~GPVLRAHFWLHFLLQSCQPFKATPPQEDQCLVLVLEINKVLLPARLEIQGADPMSAVTLSLLEPETQDD~~~~~~~PSSWTFPVTSICGISASKLDQRCCFLYALPPAQDVQLCFPSVERCRWFCSQIQVLVMNPDSSAPTE 
MAP3K6.h    DPTQVVLAAEQLYKLNAPIWYLVSVMETFLLYQHGR~PTPEPPG~~~~~~~~~~~~~~GPPRRAHFWLHFLLQSCQPFKTACAQGDQCLVLVLEMNKVLLPAKLEVRGTDPVSTVTLSLLEPETQDI~~~~~~~PSSWTFPVASICGVSASKRDERCCFLYALPPAQDVQLCFPSVGHCQWFCGLIQAWVTNPDSTAPAE 
1f3m_Paka   ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~SDEEILEKLRSIVSVGDPKKKY~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
38073358.m  IAFPGEGTSKGPARAEPHLQRRKRPAQNSNSFNLLAHREHDKLQTNTHRTKLDSRTKARNRAPPNLMVSIQASIKPNMHKNSIKTQVFPALELIDHRPHPSSKFQRRAPLTEKKSTHQTQKPKKQAFP~~~~~~~RIGKHAGIKKPGIPLSAETTDPRLHFLDLKYSDMFKEINSASNGPGIYEMFGTPVYCHIREAERH 
34879709.m  ITFPGEGTPKGPARAKPNLQRRKHPVQSSGSPNILARQEHGKLQTNTHR~~~~~~TKARNRPPPNLMVSIQASIKPNVRKNSIKTQVFPALEFMDHRPHPPSKFQRRAPVTEKKSMCQTQKPKKQAFP~~~~~~~HICKNAGIKKPGVVLSVETTDPRLHFLDLKYSDMFKEINSASNGPGIYEMFGTPVYSHIREAERH 
MAP3K8.h    ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MPQIAKKQSTHRTQKPKKQSFP~~~~~~~CICKNPGTQKSCVPLSVQPTEPRLNYLDLKYSDMFKEINSTANGPGIYEMFGTPVYCHVRETERD 
 



                    1010      1020      1030      1040      1050      1060      1070      1080      1090      1100      1110      1120      1130      1140      1150      1160      1170      1180      1190      
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31204665.i  SAAETTADELKYEYDLDDEGQRILLGKGTYGAVYAARDLTTQVKIAVKEVYERNTHDVQPLHEEIKLHSQLRHRNIVQ~~~~YWGS~~~~~KSENQYFKIFMEQVPGGSLSALLSSKWGPLKDSETTIAFYSRQILEGLKYLHDQKIVHRDIKGGNVLVNTYSGVVKISDFGTSKRLAGINPATETFTGTLQYMAPEVID 
24648284.f  SNDD~~~ANIEYEYDYDEQNRKMVLGKGTYGTVYAARDKQTQVRIAIKEVPEKNSQDVQPLHEEIKLHSQLRHRNIVR~~~~YLGS~~~~~CSENGFFKIFMEQVPGGSLSDLLETKWGPLKDNESTMAFYSKQILEGLKYLHEQDIVHRDIKGDNVLVNTYSGVVKISDFGTSKRLARINPMTETFTGTLQYMAPEVID 
32563802.w  VLSNPDNEKIRFEYELSNSNERVVLGKGTYGTVYAARDMDTQRQIVVKEIEVKYDEEVQPLMEEISLHSTLCHANIVQ~~~~YLGCDLVGKDGSNDHFLIFMEHVPGGSLSSLLRSKWGPMN~~ENAMNYYGKQILEGLKYLHELKIVHRDIKGDNVLVNTYSGVCKISDFGTCKRLAGLNPVTETFTGTLQYMAPEVID 
6678796.m   ~DGDCEGDSLEYDYEYDENGDRVVLGKGTYGIVYAGRDLSNQVRIAIKEIPERDSRYSQPLHEEIALHKHLKHKNIVQ~~~~YLGS~~~~~FSENCFIKIFMEQVPGGSLSALLRSKWGPLKDNEQTIGFYTKQILEGLKYLHDNQIVHRDIKGDNVLINTYSGVLKISDFGTSKRLAGINPCTETFTGTLQYMAPEIID 
MAP3K5.h    ~EGDCESDLLEYDYEYDENGDRVVLGKGTYGIVYAGRDLSNQVRIAIKEIPERDSRYSQPLHEEIALHKHLKHKNIVQ~~~~YLGS~~~~~FSENGFIKIFMEQVPGGSLSALLRSKWGPLKDNEQTIGFYTKQILEGLKYLHDNQIVHRDIKGDNVLINTYSGVLKISDFGTSKRLAGINPCTETFTGTLQYMAPEIID 
MAP3K7.h    ~EGETDGDTLEYEYDHDANGERVVLGKGTYGIVYAGRDLSNQVRIAIKEIPERDSRYSQPLHEEIALHKYLKHRNIVQ~~~~YLGS~~~~~VSENGYIKIFMEQVPGGSLSALLRSKWGPMK~~EPTIKFYTKQILEGLKYLHENQIVHRDIKGDNVLVNTYSGVVKISDFGTSKRLAGVNPCTETFTGTLQYMAPEIID 
33186928.m  ~EAEGAREVLEFDYEYSETGERLVLGRGTYGVVYAGRDRHTRVRIAIKEIPERDSRFSQPLHEEIALHKRLRHKNIVR~~~~YLGS~~~~~ASQGGYLKIFMEEVPGGSLSSLLRSVWGPLKDNESTISFYTRQILQGLSYLHENRIVHRDIKGDNVLINTFSGLLKISDFGTSKRLAGITPCTETFTGTLQYMAPEIID 
34871782.m  ~EAEGTREVLEFDYEYSETGERLVLGKGTYGVVYAGRDRHTRVRIAIKEIPERDSRFSQPLHEEIALHKRLRHKNIVR~~~~YLGS~~~~~ASQGGYLKIFMEEVPG~~~~~~~~~VWGPLKDNESTISFYTRQILQGLSYLHENRIVHRDIKGDNVLINTFSGLLKISDFGTSKRLAGITPCTETFTGTLQYMAPEIID 
MAP3K6.h    ~EAEGAEEMLEFDYEYTETGERLVLGKGTYGVVYAGRDRHTRVRIAIKEIPERDSRFSQPLHEEIALHRRLRHKNIVR~~~~YLGS~~~~~ASQGGYLKIFMEEVPGGSLSSLLRSVWGPLKDNESTISFYTRQILQGLGYLHDNHIVHRDIKGDNVLINTFSGLLKISDFGTSKRLAGITPCTETFTGTLQYMAPEIID 
1f3m_Paka   ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~TRFEKIGQGASGTVYTAMDVATGQEVAIRQMNLQQQPKKELIINEILVMRENKNPNIVN~~~~YLDS~~~~~YLVGDELWVVMEYLAGGSLTDVVTETCMDEG~~~~QIAAVCRECLQALEFLHSNQVIHRDIKSDNILLG~MDGSVKLTDFGFCAQITPEQSKRSTMVGTPYWMAPEVVT 
38073358.m  ~~~~~~~DHRCYREIRTAPSGRCVVNKCQSSESDRCSNSRARLLQKRQHIKPPKPLHGLRQKHRGFISKDKGCKDMGG~~~~~~~~~~~~~HTEDSVSEPDGQMKSPGNDFLSSKDDAQLMHLIPIPELSPEQKAPAPVSDLSIVEEIFTEECADEEGILNDDSLTQS~~LGDLKEPEGLHPQAPLVPSENSWAVLSEKR 
34879709.m  ~~~~~~~EHRHYHEICAAPSGRSVGNKCQPSQSDRCANSRARLLQKRPHVKPPKPSLGLKQKHRGLISKDKGCKGMGG~~~~~~~~~~~~~HVEDSVSEPGWQTRPSANDSLSSKDEAQLTHLTLIPETSPEQRETPPLSDLSIVEEIFTEECADEEGILHNDSLTQS~~LGDLKALEGLHPQTPLVPSEDSWAVLSEKH 
MAP3K8.h    ~~~~~~~ENTYYREICSAPSGRRITNKCRSSHSERKSNIRTRLSQKKTHMKCPKTSFGIKQEHKVLISKEKSSKAVHSNLHD~~~~~~~~IENGDGISEPDWQIKSSGNEFLSSKDEIHPMNLAQTPEQSMKQNEFPPVSDLSIVEEVSMEESTGDRDISNNQILTTS~~LRDLQELEELHHQIPFIPSEDSWAVPSEKN 
 
                    1210      1220      1230      1240      1250      1260      1270      1280      1290      1300      1310      1320      1330      1340      1350      1360      1370      1380      1390      
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31204665.i  QGVRGYGPAADIWSFG~CTVVEMATGKPPFVELGCPQAAMFKVGFYKTHPTIPEELSSMAKNFILRCFEVNVDKRATATELLEDPFLCE~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~KHKKMRPSFSSSSTISGL~~~~~PHPGASEFSRSVSMPADRHNSKTLTTQESSASCNTPTFSSETENLAETPSLEMDSAE 
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